Исходное дерево.
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Дерево максимального правдоподобия.
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Таблица сравнения ветвей.
	ABCDEF
	Исходное дерево
	N-J
	Максимальное правдоподобие

	001100
	+
	+
	+

	001110
	+
	+
	+

	001111
	+
	+
	+


Дерево выданное программой ednaml является достаточно достоверным. Но есть и различие. Так по дереву максимального правдоподобия последовательность f вынесена отдельно, наравне с a,b. Но сам процесс, то есть схема эволюции построена верно, в ней просто выбран другой корень. 
Дерево, построенное по алгоритму N-J также сходно с исходным деревом. Оно как бы вывернуто наизнанку. Притом, что это, безусловно, неправильно с точки зрения структуры, сам процесс реконструирован точно.
В общем можно заметить, что программы неплохо предсказывают эволюцию(что видно из таблицы) и единственная проблема – выбор корня дерева. Проблема очень сложная и пока, во всяком случае,  однозначного решения не имеющая.
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