Попарные значения процента идентичности
	Acc  \  Acc
	P02931
	P37592
	P02932
	Q47490
	Q8K918

	P02931
	X
	63.1
	60.7
	58.4
	6.6

	P37592
	
	X
	62.9
	62.7
	5.9

	P02932
	
	
	X
	87.2
	5.7

	Q47490
	
	
	
	X
	4.8

	Q8K918
	
	
	
	
	X


Наивные эволюционные растояния.
P02931     0    37      39      42      93

P37592    37     0      37      37      94

P02932    39    37       0      13      94

Q47490    42    37      13       0      95

Q8K918    93
94      94      95       0

В результате работы программа выдала мне 2 дерева: 
одно по алгоритму UPGA, другое по  алгоритму NJ

NJ                 
((P37592:17.50000,(P02932:5.83333,Q47490:7.16667):13.00000):1.50000,

Q8K918:74.25000,P02931:18.75000);                                                                      
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UPGA
(((P02931:18.50000,P37592:18.50000):0.87500,(P02932:6.50000,

Q47490:6.50000):12.87500):27.62500,Q8K918:47.00000);
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Согласно дереву NJ эволюция шла так: 
Был один общий предок  от которого произошли Q8K918 и P02931(OmpF), а также другой предпологаемый предок, от которого в свою очередь эволюционировали P37592 и предпологаемый предок, от которого произошли P02932 и Q47490. 

Согласно дереву UPGA эволюция шла так:

От предпологаемого общего предка,  произошли Q8K918, а также другой предпологаемый предок от которого произошли 2 предпологаемых предка( на дереве- 2 внут узла) , от верхнего ответвляются P02931(OmpF) и P37592, а  от нижнего:

P02932 и Q47490.

Комментарии:

Из дерева UPGA и NJ видно, что Q8K918 более далекий от всех белок, но в UPGA OmpF объединен в группу с P37592, у которых есть 1 предпологаемый предок, а в NJ, OmpF отдален от остальных и  P37592 соответственно обособлен.
