База данных PROSITE
Составление паттерна по множественному выравниванию.

               *       240         *       26      
PDXH_ECOLI : VPL--PSFWGGFRVSLEQIEFWQGGEHRLHDR : 201
PDXH_HAEIN : VPR--PDYWGGYLVVPETVEFWQGRPSRLHDR : 212
PDX3_SCHPO : VPVPVPDFWGGIRIVPLEIEFWQGGKYRLHDR : 212
PDX3_YEAST : IPC--PDYWGGLRIVPLEIEFWQGRPSRLHDR : 209
PNPO_MOUSE : VPK--PEYWGGYILYPQVMEFWQGQTNRLHDR : 229
PNPO_RAT   : VPK--PEYWGGYILYPQVMEFWQGQTNRLHDR : 229
PNPO_HUMAN : VPK--PKSWGGYVLYPQVMEFWQGQTNRLHDR : 229
PDXH_SYNY3 : IPR--PPHWGGFRVIPHRIEFWQGRPSRLHDR : 213
PDXH_MYXXA : VPR--PPHWSGFRVVPDRIEFWHAQESRLHDR : 253
PDXH_MYCTU : IPV--PPGWGGYRIAPEIVEFWQGRENRMHNR : 211
PDXH_MYCLE : IPL--PPNWGGYLIVPEVVEFWQGRENRVHNR : 206
             6P   P  WgG  6 p  6EFWqg   R6H1R      

Паттерны:

Pattern 1:
[VI]-P-X-X(0,2)-P-X(2)-W-[GS]-G-[YFIL]-[RIVL]-[ILV]-X-[PL]-[EQLHD]-X-[IVM]-E-F-W-[QH]-[GA]-X(3)-R-[LMV]-H-[DN]-R
Pattern 2:
X-P-X-X(0,2)-P-X(2)-W-X-G-X(8)-E-F-W-X(5)-R-X-H-X-R
Pattern 3:
E-F-W-X(5)-R-X-H-X-R
Поиск последовательностей по паттерну в банке данных SWISS-Prot.

Мотив, удовлетворяющий паттерну, найден в двенадцати последовательностях, найдены все из выравнивания и одна новая:
P65683 (PDXH_MYCBO, 224 aa) 
Pyridoxamine 5'-phosphate oxidase (EC 1.4.3.5) (PNP/PMP oxidase) (PNPOx).  Mycobacterium bovis
182 - 211:   IPv..PpgWGGYRIaPEiVEFWQGrenRMHNR
Однако её последовательность совпадает с последовательностью PDXH_MYCTU (в выдаче Blast они были приведены вместе), близких гомологов больше не найдено — даже по третьему паттерну находится то же самое.
По четвёртому паттерну найдено 15 белков: кроме ранее найденных, ещё одна пиридоксамин-5'-фосфатоксидаза: 
Q20939, PDXH_CAEEL – Caenorhabditis elegans, 224 - 236:   EFWqgqsdRlHdR, 
и 2 белка с другим названием — PHZD_PSECL (Q51521) и PHZG_PSEFL (Q51793), действительно, имеющими другую функцию (биосинтеза фенозина, phenazine biosynthesis protein phzD)

Интересно, что паттерны настолько специфичны: по такому маленькому кусочку “мягко” составленного паттерна нашлось всего две “лишние” последовательности.
Известные сайты и мотивы в белке Пиридоксамин-5'-фосфатоксидазе (PDXH_ECOLI)
	Иденти-фикатор документа PROSITE

(AC)
	Иденти-фикатор документа с описанием мотива
	Название мотива
	Тип подписи

(паттерн, профиль)
	Паттерн
	Насколько подпись специ-фична
	Сколько мотивов нашлось в белке
	Мотивы

	PS01064
	PDOC00815
	Подпись пиридоксамин-5'-фосфатоксидазы
	паттерн
	[LIVFM] - E - F - W - [QHG] - x(4) - R - [LIVM] - H - [DNE] - R
	специфична
	1
	187 - 200:

IEFWQggehRLHDR

	PS00006
	PDOC00006
	Сайт фосфорилирования казеин киназы II
	паттерн
	[ST] - x(2) - [DE]
	неспецифична
	4
	1 - 4: SdnD 

32 - 35: TlfE 

56 - 59: TvdE 

121 - 124: StlE

	PS00008
	PDOC00008
	Сайт N-миристоилирования
	паттерн
	G - {EDRKHPFYW} - x(2) - [STAGCN] - {P}
	неспецифична
	3
	85 - 90: GSrkAH 

139 - 144: GAwvSK 

153 - 158: GIleSK



	PS00005
	PDOC00005
	Сайт фосфорилирования протеин киназы С
	паттерн
	ST] - x - [RK]
	неспецифична
	3
	86 - 88: SrK 

146 - 148: SsR 

150 - 152: SaR

	PS00007
	PDOC00007
	Сайт фосфорилирования тирозин киназы
	паттерн
	[RK]-x(2,3)-[DE]-x(2,3)-Y
	неспецифична
	1
	196 - 203: Rlh.DrflY


