Реконструкция филогенетических деревьев
Построение матрицы попарных расстояний с помощью программы eprotdist
Матрица попарных расстояний:
   Последовательностей: 11

PDXH_ECOLI     0.00000  1.04605  1.28534  1.42793  1.36614  1.39978  1.40706  1.16133  1.20016  1.48428  1.75341

PDXH_HAEIN     1.04605  0.00000  1.46827  1.34130  1.45309  1.43498  1.47142  1.19897  1.43544  1.73140  1.54058

PDX3_SCHPO     1.28534  1.46827  0.00000  0.66558  1.29188  1.29599  1.26399  1.17327  1.34381  1.65186  1.61415

PDX3_YEAST     1.42793  1.34130  0.66558  0.00000  1.47658  1.49577  1.48136  1.34136  1.36360  1.77098  1.57975

PNPO_MOUSE     1.36614  1.45309  1.29188  1.47658  0.00000  0.02816  0.12038  1.43555  1.48538  1.88483  1.61276

PNPO_RAT       1.39978  1.43498  1.29599  1.49577  0.02816  0.00000  0.12478  1.44435  1.51193  1.90977  1.64457

PNPO_HUMAN     1.40706  1.47142  1.26399  1.48136  0.12038  0.12478  0.00000  1.38963  1.47030  1.88277  1.62906

PDXH_SYNY3     1.16133  1.19897  1.17327  1.34136  1.43555  1.44435  1.38963  0.00000  1.04052  1.38031  1.33935

PDXH_MYXXA     1.20016  1.43544  1.34381  1.36360  1.48538  1.51193  1.47030  1.04052  0.00000  1.72905  1.75009

PDXH_MYCTU     1.48428  1.73140  1.65186  1.77098  1.88483  1.90977  1.88277  1.38031  1.72905  0.00000  0.44823

PDXH_MYCLE     1.75341  1.54058  1.61415  1.57975  1.61276  1.64457  1.62906  1.33935  1.75009  0.44823  0.00000
Реконcтрукция неукоренённого дерева методом Neighbor-Joining
  11 Populations

 Neighbor-joining method

 Negative branch lengths allowed
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remember: this is an unrooted tree!
Реконcтрукция укоренённого ультраметрического дерева методом UPGMA

11 Populations

 UPGMA method

 Negative branch lengths allowed
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Нахождение предположительного корня неукоренённого дерева
Укоренение в  ветвь между узлом 1 и узлом 9 неукоренённого дерева, полученного методом Neighbor-Joining, даёт дерево, максимально близкое к дереву, реконтруированному методом UPGMA.
Графическая визуализация дерева по его скобочной формуле (пакет Phylip)

	Скобочная формула, по методу Neighbor-Joining:
((PDXH_SYNY3:0.43483,PDXH_MYXXA:0.60569):0.07767,(PDXH_MYCTU:0.27753,

PDXH_MYCLE:0.17070):0.72766,((PDXH_ECOLI:0.48293,PDXH_HAEIN:0.56312):0.12675,

((PDX3_SCHPO:0.29523,PDX3_YEAST:0.37035):0.30872,((PNPO_MOUSE:0.00740,

PNPO_RAT:0.02076):0.05214,PNPO_HUMAN:0.05636):0.67857):0.06309):0.01358);
	Дерево, полученное с помощью Phylip:

[image: image1.emf]





	Скобочная формула, по методу UPGMA:
(((((PDXH_ECOLI:0.52302,PDXH_HAEIN:0.52302):0.10146,(PDXH_SYNY3:0.52026,

PDXH_MYXXA:0.52026):0.10423):0.04707,(PDX3_SCHPO:0.33279,

PDX3_YEAST:0.33279):0.33876):0.03887,((PNPO_MOUSE:0.01408,

PNPO_RAT:0.01408):0.04721,PNPO_HUMAN:0.06129):0.64913):0.11983,

(PDXH_MYCTU:0.22412,PDXH_MYCLE:0.22412):0.60613);


	Дерево, полученное с помощью Phylip:
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